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La Plate-forme d'analyse intégrative des biomolécules par Biacore possède une
expérience solide dans le domaine de la Résonance Plasmonique de Surface (RPS).
La Plate-forme Biacore a une longue tradition en analyses cellulaires et moléculaires
appliquées à la physiologie, l’immunologie et l’infectiologie. 

Son principal objectif est de fournir à la communauté scientifique les meilleures outils
et stratégies pour l’étude fonctionnelle et quantitative des systèmes biologiques du
vivant de l’échelle moléculaire à celle de la cellule. 

La technologie Biacore permet d’étudier les interactions moléculaires en temps réel.
L’appareil fonctionne sur le principe d’un biocapteur qui utilise la RPS pour détecter
des variations de masse à la surface d’une senseurchip sur laquelle une des 
molécules (protéine, oligomèr, ADN… ) est immobilisée. L’autre molécule (l’analyte)
est injectée par un système microfluidique dans un flux continu de tampon à la
surface de la sensor chip. Le suivi de la variation de signal RPS en fonction du temps 
(sensorgramme) pour plusieurs concentrations d’analyte permet de déterminer les
constantes cinétiques d’association et de dissociation, et d’en déduire la valeur de la
constante d’affinité. Cette technologie permet également de mesurer la concentration 
en molécules fonctionnelles ainsi que la stoechiométrie d’interaction. 

Effectif 

L’expertise scientifique et technique ainsi que la gestion pratique de la plateforme 
sont assurées Jasmina Vidic (jasmina.vidic@jouy.inra.fr ; tel 01 34 65 26 23 ou 01 34 
55 35 83). 

 Equipement 

Biacore 3000  



Accessibilité 

La plate-forme est ouverte aux académiques sous forme de collaboration ou de 
service et aux industriels sous forme de service et selon disponibilité des 
instruments. 

 Contact et localisation 

La plateforme est située dans le bâtiment Biotechnologies (440), en pièce 470 (VIM). 

 Utilisation du plateau technique 

Tout nouveau collaborateur doit contacter Jasmina Vidic. Une rencontre préalable est 
nécessaire pour discuter des conditions expérimentales et du planning d’utilisation 
afin de définir la meilleure stratégie à adopter pour la conduite de l’étude. 

 Traitement des données 

Chaque utilisateur est en charge d’analyser ses résultats grâce au logiciel BiaEval 
disponible sur l’appareil. Une exportation des données au format texte est possible 
pour une analyse ultérieure avec un autre logiciel. 

Dans le cas général, les données brutes d’acquisition sont conservées pendant 1 an 
sur les postes informatiques. Passé le délai de 1 an, les données peuvent être 
supprimées sans préavis. L’utilisateur est responsable de l’archivage final. 

 Coût 

Chaque utilisateur fournit ses senseur chips et ses tampons ; il participe à l’achat des 
consommables communs et au contrat de maintenance au prorata du temps 
d’utilisation (100 euros pour une ½ journée, 150 euros pour une journée/24h). 

 Suivi/Valorisation 

Le personnel de la plateforme aide les utilisateurs qui en font la demande dans les 
choix techniques (tampons, senseur chip…) ainsi que pour le traitement et l’analyse 
des données. 

Dans le cas général, les utilisateurs doivent citer la plateforme dans leurs 
publications : “We thank …., for assistance and access to the Biacore facility”. 

Les projets en collaboration impliquent que les responsables de la plateforme soient 
co-auteurs des articles publiés. 
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